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A téma leírása:  Az elmúlt évtizedekben, a valós hálozatok tulajdonságai által inspirálva, 
számos ,,preferential attachment" típusú dinamikával meghajtott, idıben fejlıdı véletlen gráf-
modellt vezettek be és vizsgáltak. Ezek a modellek azonban nem alkalmazhatók pl. a sejten 
belüli biológiai hálózatokra, amelyekre a skálafüggetlen tulajdonság mellett/helyett erıs 
klaszteresedés a jellemzı. A genomban rejlı információ megduplázása domináns evolúciós 
hajtóerı a biológiai hálózatok kialakításában. Ezért vezették be az ún. duplikációs modelleket, 
ahol a gráf fejlıdésének fı lépése egy véletlenszerően kiválasztott csúcs teljes vagy részleges 
duplikálása. A matematikai elemzést tovább nehezíti, amikor a modellbe törlést beviszünk, 
mert ezzel elvész az idıbeli monotonitás.  

A feladat a szinte naponta gyarapodó irodalom megismerése, követése, illetve késıbb konkrét 
modellek aszimptotikus elemzése, továbbá számítógépes szimulációk készítése. 
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