Cim: Duplikécids véletlen grafok
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A téma leirasa: Az elmult évtizedekben, a valds hédlozatok tulajdonsagai altal inspirdlva,
szamos ,,preferential attachment" tipusd dinamikdval meghajtott, id6ben fejlodod véletlen graf-
modellt vezettek be €s vizsgéltak. Ezek a modellek azonban nem alkalmazhatok pl. a sejten
beliili bioldgiai hal6zatokra, amelyekre a skélafiiggetlen tulajdonsag mellett/helyett erds
klaszteresedés a jellemz0. A genomban rejlé informacié megdupldzdsa domindns evolicids
hajtéerd a bioldgiai hdldzatok kialakitdsdban. Ezért vezették be az un. duplikaciés modelleket,
ahol a gréf fejlddésének 6 1épése egy véletlenszerlien kivdlasztott csucs teljes vagy részleges
duplikdldsa. A matematikai elemzést tovabb neheziti, amikor a modellbe torlést bevisziink,
mert ezzel elvész az id6beli monotonitas.

A feladat a szinte naponta gyarapodé irodalom megismerése, kovetése, illetve késobb konkrét
modellek aszimptotikus elemzése, tovdbba szamitégépes szimulaciok készitése.
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