Dimenzidoszam csokkentés nagy méreti bioinformatikai

adathalmazok elofeldolgozasanal
(Reducing the number of dimensions on large bioinformatical data sets)
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A nagyméretii adathalmazok eléfeldolgozésa az egyik nagyon aktivan kutatott terlilete a modern
alkalmazott matematikédnak mivel ennek elényei az iparban egyre nagyobb ismerettségnek orvend.
Ezen el6feldolgozas egyik fontos terlilete a dimenzidk szdmaénak csokkentése. Bioinformatikai
adathalmazokon tipikusan sokkal tobb paraméterink van, mint mérési pontunk igy fontos, hogy
megszirjuk ezeket a paramétereket, hogy késébb hatékony osztalyozd algoritmusokat tudjunk
késziteni hozzajuk. Valahogy ugy kell elképzelni ezt a feladatot, mint amikor szeretnénk az
embereket besorolni osztalyokba (pl. tokéletes, csodalatos, elbtivols, bamulatos) amely besorolast
nem igazan tudjuk, hogy mi alapjan kellene megtenniink, viszont rengeteg adatunk van minden egyes
emberrél (név, kor, magassag, nem, szemszin, kedvenc étel...sth.) és ezekb6l szeretnénk kisziirni a
besorolasukhoz sziikséges attribdtumokat, amelyek alapjan mar biztosan és gyorsan be tudjuk 6ket
sorolni a megadott osztalyokba. A néalunk végzett kutatd munka sordn alapvetéen olyan
adathalmazokhoz fejleszthetnek a hallgatok 0j dimenzid csokkenté algoritmusokat, amelyeknél a
paraméterek szama jéval nagyobb, mint a mintdk szama. Célunk a minél tobb jelentéssel bird
paraméterek megsziirése, kivalasztasa konkrét bioinformatika feladatokhoz. A hallgatd bepillantast
nyerhet a bioinformatikai adathalmazok el6feldolgozasanak vilagaba és kiprobalhatja, mélyitheti
algoritmus fejleszt6 tudasat is, mikozben 0j algoritmusokat dolgozhat ki kutatdink segitségével.

A jelentkez6vel szemben tAmasztott elvarasok:

— Alapszintti programozési ismeretek MATLAB és C++ vagy Python nyelveken.

— Angol nyelv ismerete elény, de nem feltétel.

— Elény ha vannak adatbanyéaszati alapismeretek, “feature selection” algoritmusok ismerete,
analitikus szemlélet, esetleg mélytanul6 hal6zatok ismerete
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— Yamada et al.. High-Dimensional Feature Selection by Feature-Wise Kernelized Lasso
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